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Crop provenances of Germany

19 Bayerischer und Oberpfaelzer Wald
1 Nordwestdeutsches Tiefland

8 Erz- und Elbsandsteingebirge

14  Fraenkische Alb

12  Fraenkisches Huegelland
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21  Hessisches Bergland

5 Mitteldeutsches Tief- und Huegelland

18 Noerdliche Kalkalpen
Nordostdeutsches Tiefland

Oberes Weser- und Leinebergland mit Harz

3
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9 Oberrheingraben mit Saarpfalzer Bergland
4 Ostdeutsches Tiefland
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F Rheinisches Bergland
‘\M 20 Saechsisches Loess- und Huegelland
i’/ 13 Schwaebische Alb
™ 9 10  Schwarzwald
A o 17  Suedliches Voralpenland
7 11 Suedwestdeutsches Bergland
| 15 Thueringer Wald, Fichtelgebirge und Vogtland
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Fragestellungen

1. Wie viel innerartliche Vielfalt zeigen
AKW-Populationen (noch)?

2. Werden die HKR durch die Genetik der AKW
widergespiegelt?

3. Ist regionales Saatgut als Schutzmallnahme
sinnvoll?






Sammelstrategie

Ungefahrdet, weit verbreitet Selten, gefahrdet, Leittaxa Sehr selten, relevant
2 Populationen/Herkunftsregion Artenschutz
Anagallis arvensis Agrostemma githago Euphorbia falcata
1. ddRAD'Seq Anchusa arvensis Arnoseris minima Legousia hybrida
. . Centaurea cyanus Consolida regalis Nigella arvensis
- Innerartliche Vielfalt
Lamium purpureum Glebionis segetum Stachys annua
- 10 x Ind./Pop.
Matricaria chamomilla Lathyrus tuberosus Bupleurum rotundifolium

Thlaspi arvense Legousia speculum-veneris

> 2023 + 2024: Papaver rhoeas Odontites vernus
> 12000 Blattproben Papaver argemone

Valerianella dentata

(Centaurea cyanus)

(Papaver rhoeas)

e
0 100 200 km

Prasse et al. 2010, Bucharova et al Cons. Genetics 2019




Laborarbeit, Zwischenstand, ddRADseq

Gesamtanzahl der Gewebeproben 2023 & 2024

Anzahl an extrahierter DNA: 2727

L N e S

Anzahl an DNA -“Bibliotheken”: 34x (je 96 Individuen)

Sequencing primer for single end reads Primer for multiplex index reads

3" AATCATACGGCEACCACCCAGATCTACAC CTACACGACGCTCTTICCGATCTaat t ARAATTCNNNNCOGA: atcacgATCTCETATEGCCETCTTCTECTTE 37

IIIIIIIIIIIII IIIIIIIIIIIIIIIIIIIII IIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIII FELRLRTRLRR i e e et IIIIIIIIIIIIIIIII IIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIII
3 TTACTATGCCGCTGGTCGCTCTAGATCTGAGAAAGGGATGTGC TGCGAGAAGGCTAGAT taa t TTAAGNNNNGEE QtgCTAGAGCATACGGCAGARGACGAAC 3°

Sequencing primer for paired-end reads

Art

Anchusa arvensis
Agrostemma githago
Thlaspi arvense
Bupleurum routundifoli
Anagallis arvensis
Glebionis segetum
Valerianella dentata
Euphorbia falcata
Lathyrus tuberosus
Odontites vernus
Lamium purpureum
Matricaria recutita
Arnoseris minima
Stachys annua
Nigella arvensis

Papaver rhoeas
Legousia hybrida
Legousia speculum-ven
Consolida regalis

Centaurea cyanus
Papaver argemone
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Bioinformatik/Datenanalyse

Innerartliche Vielfalt (dldRADSeq)

* Marker-Analyse durch Einzelnukleotid-Polymorphismen Cal A C -
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Andrews et al. 2014: Molecular Ecology Blattspreite

* STACKS pipeline fur Genotypisierung
Homologer Genabschnitte (Loci)
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Ubersicht

Axis 2 (11% of variance explained)
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Axis 1 (16.5% of variance explained)
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Generalisten

Axis 2 (11% of variance explained)

Thlaspi arvense
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Arten-spezifische Strukturen

PC2 (13%)

Agrostemma githago
Agrostemma githago ddRAD 7k variants, 26% missing
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Bupleurum rotundifolium ddRAD 900 variants, 3% missing
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PC 2 (24.9%)
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/usammenfassung

* Seltene/bedrohte Arten zeigen mehr genetische Strukturen + Isolation
* Haufig/weit verbreitete Arten haben keine Strukturen + hohen Genfluss

* Generell: Strukturen passen nicht mit HKRs zusammen
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